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Streszczenie

Nieustannie zachodzace zmiany klimatu, wysoki stan wydobycia surowcoéw
energetycznych, ktory przez redukcje ich zasobow powoduje wzrost kosztow produkcji
energii 1 paliw oraz wystgpowanie niekorzystnych zmian $rodowiska, zwracaja uwage
wszystkich panstw na $wiecie 1 ukierunkowuja ich dzialania w stron¢ nowoczesnych
technologii oraz poszukiwania alternatywnych zrodet pozyskiwania energii, w tym energii
pochodzacej ze zrodet odnawialnych. Szczegdlna uwaga skoncentrowana jest od kilku dekad
na ros$linnych uprawach polowych w tzw. krotkich rotacjach (SRC), ktore moga staé sig
w przyszlosci jednym z wazniejszych Zrodet biomasy przeznaczonej na pozyskiwanie energii.
Duze zainteresowanie w tej kwestii poswigcone jest roslinom z rodzaju Salix. Bogate
zroznicowanie migdzy 1 wewnatrzgatunkowe roslin wspomnianego rodzaju w potaczeniu
z dostepnymi technikami biologii molekularnej, umozliwiajagcymi intensyfikacje proceséw
hodowlanych zmierzajacych miedzy innymi do zwigkszenia produkcyjnosci nowych odmian,
stanowig niezwykle interesujacy temat badawczy. Hodowcy nowych odmian, ktére beda
charakteryzowaty ulepszone parametry jakoSciowe biomasy wraz z ich zwigkszona
produkcyjnoscig napotykajg wiele trudnosci, w tym te, zwigzane z biologiag kwitnienia
gatunkéw rodzaju Salix. Wybor odpowiednich form do krzyzowania musi by¢ poprzedzony
doktadng analizg przebiegu kwitnienia osobnikow meskich 1 zenskich, obserwacja
kwiatostanow obu plci, ocena znamion osobnikéw zefiskich pod katem receptywnosci oraz
zywotno$ci pytku. Uzyskanie odpowiednio licznej populacji ztozonej z osobnikow
potomnych charakteryzujacych si¢ duzym zrdéznicowaniem genetycznym wymaga takze
duzego zaangazowania w walce z pojawiajacymi si¢ barierami postzygotycznymi. Pomocne
jest zastosowanie metody ratowania zarodkdw in vitro, ktora umozliwia prawidlowy ich

rozwo6j poza zalgzkiem.



Optymalizacja wspomnianych proceséw majacych na celu wyprowadzenie wlasciwej
populacji  mapujacej jest niezwykle istotna 1 odgrywa  decydujaca role
w konstrukcji wysokorozdzielczej mapy genetycznej, bedacej podstawa detekcji QTL-i
powigzanych z cechami plonotworczymi.

Majac na uwadze powyzsze, w ramach badan wilasnych wyprowadzono dwie
populacje, ktéore na podstawie parametréw zrdéznicowania genetycznego mozna uznaé za
spetniajace kryteria stawiane populacjom mapujagcym. Wygenerowane w odpowiedniej liczbie
powtarzalne markery DNA, cechujace si¢ wysokim polimorfizmem, postuzyty do konstrukcji
mapy genetycznej Salix na bazie kazdej z analizowanych populacji mapujacych, a lacznie
z wynikami oceny wartosci cech plonotworczych prowadzonej w eksperymentach polowych,

mozliwa byta identyfikacja QTL-i powigzanych z poszczeg6lnymi cechami.



