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RECENZJA
rozprawy doktorskiej lek. wet. Ewy Lukaszuk pt.

,Ocena zaleznos$ci pomiedzy sktadem wiromu przewodu pokarmowego a wystepowaniem
enteropatii u mtodych golebi sportowych”

Recenzje wykonano w oparciu o uchwale¢ Rady Naukowej Dyscypliny Weterynaria
Uniwersytetu Warminsko-Mazurskiego w Olsztynie z dnia 4 lipca 2025 r. na podstawie art. 187
ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2024 r. poz.
1571).

Wstep

Enteropatie u golebi stanowig istotny problem zdrowotny, zwlaszcza w przypadku
hodowli ptakow sportowych, gdzie kluczowe znaczenie ma kondycja fizyczna i efektywnosé
regeneracji po wysitku. Zaburzenia wchtaniania sktadnikow odzywczych oraz towarzyszace im
objawy kliniczne, takie jak biegunki, wplywaja negatywnie na wzrost, rozwo¢j i ogélny stan
zdrowia ptakéw. Szczeg6lnie narazone sag mlode osobniki, ktérych uktad immunologiczny nie
jest w pelni rozwiniety, a stres zwigzany z treningami, transportem czy lotami konkursowymi
dodatkowo zwieksza podatno$¢ na zakazenia. Dotychczasowe badania wykazaly obecnos¢
licznych wirusow w przewodzie pokarmowym golebi, w tym nalezacych do rodzin
Astroviridae, Picornaviridae, Parvoviridae, Adenoviridae, Coronaviridae oraz rodzaju
Rotavirus, jednak wcigz odkrywane sg nowe. Choé¢ ich potencjalny udzial w etiologii
enteropatii jest podejrzewany, a w przypadku rotawirusow A potwierdzony, mechanizmy
patogennosci i bezposredni wptyw na organizm ptaka pozostajg nie do kofica poznane. Problem
wynika gltéwnie z trudnosci w namnazaniu wielu tych wiruséw in vitro, co uniemozliwia
jednoznaczne potwierdzenie ich chorobotworczosci poprzez spelnienie postulatow Kocha.
Zastosowanie nowoczesnych metod biologii molekularnej, takich jak sekwencjonowanie
wysokoprzepustowe (WGS) i metagenomika, stworzyto nowe mozliwosci badania mikrobiomu
jelitowego oraz identyfikacji nieznanych dotad patogenow. Umozliwia to nie tylko opisanie
sktadu wirusowego jelit ptakow, ale takze ocen¢ korelacji migdzy obecnoscia materiatu
genetycznego wiruséw a wystepowaniem objawoéw chorobowych. Wiedza ta jest kluczowa dla
opracowania skutecznych strategii profilaktycznych oraz wczesnego rozpoznawania zagrozen
zdrowotnych w populacjach gotebi.



Ocena formalna

Przedstawiony do oceny dorobek p. lek. wet. Ewy Lukaszuk obejmuje imponujacg
liczbe sze$ciu publikacji, ogloszonych drukiem w latach 2024-2025 w prestiZowych'
czasopismach migdzynarodowych. Sumaryczny wskaznik wptywu (IF) oraz tgczna punktacja
Ministerstwa Edukacji i Nauki rowniez sg bardzo wysokie i wynoszg odpowiednio 19,6 oraz
820 punktow. Warto podkresli¢, ze czasopisma, w ktoérych opublikowano wyniki badan,
reprezentujg zréznicowane kategorie tematyczne — od wirusologii, przez epidemiologie, po
awiopatologi¢ (np. Virology, Transboundary and Emerging Diseases, Poultry Science).
Swiadczy to o elastycznym podejéciu do uzyskanych wynikéw oraz umiejetnosci ich
intepretacji w roznorodnych kontekstach. Az pigé z szesciu czasopism znajduje si¢
w pierwszym lub drugim kwartylu w swoich kategoriach tematycznych. Wszystkie prace
sg wieloautorskie, a doktorantka dolaczyla oswiadczenia o swoim indywidualnym wktadzie,
a takze o$wiadczenia wspdtautoréw wszystkich publikacji. Ponadto dotgczono oswiadczenie
promotora, prof. dr hab. Tomasza Stenzla, Zze praca doktorska zostala przygotowana pod jego
kierunkiem i ze spelnia warunki do przedstawienia jej w postgpowaniu o nadanie stopnia
naukowego. Z kolei doktorantka pisemnie zadeklarowala, ze praca zostala napisana
samodzielnie i nie zawiera tresci uzyskanych w sposdb niezgodny z obowigzujacymi
przepisami. Gléwne osiggnigcia publikacji stanowigcych przedmiot recenzji zostaty réwniez
przedstawione w sposob skrétowy w liczagcym 61 stron autoreferacie.

Ocena merytoryczna

Materiat do badan stanowily wymazy z kloaki pobrane w okresie od maja do wrzesnia
2023 roku od gotebi w wieku 4—6 miesiecy, pochodzgcych z 37 stad zlokalizowanych
w réznych czesciach kraju. Badane stada podzielono na dwie grupy. Do pierwszej grupy (90
osobnikéw) zaliczono ptaki z 24 stad, u ktorych obserwowano objawy enteropatii, natomiast
do drugiej — kontrolnej — wigczono 63 klinicznie zdrowe golebie pochodzace z 13 stad.

Do wykrywania oraz ilosciowego okreslania RNA lub DNA zastosowano odpowiednio
metode real time PCR z sondami TagMan oraz metode digital droplet PCR (ddPCR).
Na podkreslenie zastuguje fakt, ze z wyjatkiem megriwirusa B i rotawirusa gotebi A, do
detekcji pozostatych 5 patogenow wykorzystano startery i sondy, ktérych sekwencje zostaty
zaprojektowane we wlasnym zakresie, co w znaczacy sposob zwigkszylo oryginalnos$¢ tego
etapu pracy. Celem uzyskania jak najwiekszej liczby pelnych sekwencji genomowych
Doktorantka zastosowala dwie metody sekwencjonowania nowej generacji: sekwencjonowanie
przez synteze z uzyciem platformy Illumina oraz sekwencjonowanie nanoporowe. Pierwsza
z tych technik jest bardziej pracochtonna, ale zapewnia wyniki o wysokiej wiarygodnosci,
natomiast druga charakteryzuje si¢ prostszg procedurg i mozliwoscig uzyskiwania bardzo
diugich odeczytow, cho¢ obarczonych bledem siegajagcym nawet 15%. Polgczenie obu metod
pozwolilo uzyskaé wiarygodne i kompletne sekwencje genomowe, taczace zalety wysokiej
doktadnosci Illuminy oraz zdolnosci do odczytu dlugich fragmentéw charakterystycznej dla
technologii nanoporowej. Analiza bioinformatyczna objela sktadanie i adnotowanie genomow,
analize filogenetyczng oraz analize rekombinacji. Korelacja prewalencji poszczegdlnych



wirusow oraz liczby ich kopii ze stanem zdrowia gotg¢bi zostata oceniona przy uzyciu metod
statystycznych.

Szczegdtowa ocena publikacji wehodzacych w sklad cyklu:

1. Lukaszuk E., Dziewulska D., Stenzel T.: “Recombinant Viruses from the
Picornaviridae Family Occurring in Racing Pigeons”. Viruses, 2024, 16(6):917.

Pikornawirusy swoje gtéwne cechy maja wpisane w nazwie — sg wirusami matymi (fac.
»pico” — ,maly”) 1 posiadajag jako material genetyczny RNA. Najbardziej znanym
przedstawicielem tej rodziny jest niestawny wirus polio, odpowiedzialny za epidemie choroby
Heinego-Medina u ludzi, dzi$ juz na $wiecie prawie calkowicie wykorzenionej. Pikornawirusy
sg dos¢ powszechne u ptakoéw i1 byly wykrywane w kale dzikich oraz hodowlanych gotebi,
jednak brakuje dowodéw na zwigzek tych wiruséw z enteropatiami. Obecno$¢ materiatu
genetycznego megriwirusoOw B stwierdzono, odpowiednio u ptakéw chorych i zdrowych, w 7,8
i 19% probek, a w odniesieniu do pikornawiruséw B w 32,2 i 39,7% probek. W przypadku
megriwiruséw uzyskano interesujacy i paradoksalny wynik polegajacy na tym, ze czestos¢
wystepowania tych patogenéw byla wyzsza u ptakéw zdrowych, cho¢ ilo§¢ wirusa byta juz
istotnie wyzsza u gol¢bi z biegunka. W przypadku pikornawirusow nie wykazano
jednoznacznego zwigzku pomiedzy ich wystepowaniem pikornawirusow a wywolywaniem
stanu enteropatii.

Badania metagenomowe umozliwily odzyskanie 5 czgsciowych sekwencji wirusow
zrodzaju Megrivirus oraz dwie niekompletne sekwencje zblizone genetycznie do
pikornawirusa gotebi B. Doktorantka wykazata ponadto, ze cze$s¢ z nich bylo
najprawdopodobniej rekombinantami, co =zostalo wykazane w stosunku do ptasich
pikornawiruséw po raz pierwszy i uwazam to za najbardziej oryginalne osiagnigcie tego etapu
badan.

2. Lukaszuk E., Dziewulska D., Custer J.M., Kraberger S., Varsani A., Stenzel T.:
Occurrence of astrovirus in young racing pigeons and genome characterization of 2 new
astrovirus genomes representing 2 new species. Poultry Science, 2024, 103(9):104028.

Astrowirusy to wirusy RNA wystepujace u ludzi 1 zwierzat statocieplnych, gdzie
odpowiadajg za stany biegunkowe. Doktorantka wraz ze wspdtautorami zidentyfikowata dwa
kompletne genomy astrowirusow, ktére zostaly zaklasyfikowane jako dwa nowe gatunki
w obrebie rodzaju Avastrovirus. Jest to zdecydowanie najbardziej oryginalny aspekt tej czesci
pracy. Do rownie istotnych osiggnie¢ nalezy opracowanie nowej metody TagMan qPCR oraz
reakcji ddPCR umozliwiajacych precyzyjne oznaczanie liczby kopii genomu. Cho¢ wykazano,
ze ilo$¢ wirusa byta zdecydowanie wyzsza u osobnikow chorych, to odsetek wynikéw
dodatnich w grupie badanej i kontrolnej byt zblizony i wynosil odpowiednio 13.3% i 12.7%,
a zatem rola astrowirusOw w samoistnym wywolywaniu enteropatii pozostaje w dalszym ciggu
niejednoznaczna. Podobnie jak w przypadku pikornawiruséw, brak mozliwosci izolacji
astrowirusow na obecnym etapie uniemozliwia wykazanie zwigzku przyczynowo-skutkowego
w badaniach eksperymentalnych. Ograniczeniem pracy jest réwniez bardzo mata liczba
pelnych genomoéw astrowiruséw od gotebi w GenBank, co zaweza rozdzielczos¢ analiz



iutrudnia precyzyjne okreslenie pokrewienstwa badanych izolatéw, z drugiej strony
potwierdzajac pionierski charakter przeprowadzonych badan.

3. Lukaszuk E., Dziewulska D., Stenzel T.: Rotaviruses in Pigeons With Diarrhea:
Recovery of Three Complete Pigeon Rotavirus A Genomes and the First Case of Pigeon
Rotavirus G in Europe. Transboundary & Emerging Diseases, 2024:4684235.

Rotawirusy sg znanymi od lat patogenami wywotujgcymi choroby u ssakow i ptakow,
ktérym towarzysza objawy biegunki. Charakteryzujg si¢ segmentowanym genomem RNA,
co warunkuje ich duzg zmiennos¢ i znajduje odzwierciedlenie w ztozonej klasyfikacji. Obecnie
wyrdznia si¢ 10 gatunkdw rotawiruséw, w obrebie ktorych definiuje si¢ genotypy na podstawie
konstelacji segmentow genomowych. U ptakoéw stwierdzono wystepowanie gatunkéw RVA,
RVD, RVF i RVG, sposrdod ktorych najczesciej izolowanym i najlepiej poznanym jest gatunek
A, odgrywajacy kluczowa role w zespole chorobowym okreslanym jako ,.choroba mlodych
golebi” (ang. Young Pigeon Disease, YPD). Publikacja f.ukaszuk i wsp. dotyczgca rotawiruséw
u golebi stanowi kolejng z cyklu prac wyrdzniajacych si¢ oryginalnymi osiggni¢ciami.
Do najwazniejszych nalezy pierwsze w Europie wykrycie gatunku RVG u golgbi oraz
uzyskanie pelnych sekwencji 10 sposrdd 11 segmentdéw jego genomu, a takze uzyskanie trzech
kompletnych genoméw RVA. Wykazano ponadto istotny zwigzek statystyczny migdzy
wykrywaniem RVA u golebi z biegunka a jego obecnoscig u ptakéw zdrowych, jak réwniez
silng zalezno$¢ miedzy nasileniem objawow klinicznych a ilosciag wykrytego patogenu.
Cho¢ zwigzek przyczynowo-skutkowy miedzy RVA a chorobg zostal potwierdzony
doswiadczalnie juz wczesniej, Doktorantka podkresla, ze jej badania jako pierwsze wykazaly
tego rodzaju zaleznos$¢ u ptakow manifestujgcych jedynie objawy biegunki, bez typowego dla
choroby mlodych golebi regurgitacji i zastoju tresci w wolu czy przypadkéw $miertelnych.
Podsumowujgc, uzyskane wyniki istotnie poszerzaja wiedze na temat wystgpowania
i réznorodnosci rotawirusow u gotebi.

4. Lukaszuk E., Dziewulska D., Pratnicka A., Custer J.M., Kraberger S., Varsani
A., Stenzel T.: Characterization, phylogeny and prevalence of the coding-complete
genomes of aviadenoviruses and siadenoviruses in young racing pigeons. Virology, 2025,
603

Adenowirusy wystepujg u ptakéw bardzo powszechnie i golebie nie sa tu wyjatkiem.
Aktualnie wyrdznia si¢ 5 adenowiruséw (PiAdV-1 — PiAdV-5), reprezentujacych co najmniej
2 rozne rodzaje (Aviadenovirus 1 znacznie rzadziej Siadenovirus). Pomimo faktu,
ze adenowirusy golebie znane sg od wielu lat, nie zostaly wystarczajagco dobrze poznane,
o czym $wiadczy nie do konca znana rola w wywolywaniu okreslonych stanéw chorobowych
oraz uboga w sekwencje adenowirusowe baza danych genomowych. Badania podjete przez
Doktorantke i wspotpracownikow znaczaco uzupetnity luki w wiedzy, o czym $wiadczy przede
wszystkim wykrycie nowego gatunku Siadenowirusa, ktéremu zaproponowano nazwe
Siadenovirus columbae, jak réwniez uzyskanie jego peinej sekwencji kodujacej. Ponadto
uzyskano dwie pelne sekwencje kodujace wiruséw nalezacych do rodzaju Aviadenovirus.
Bardzo waznym aspektem badan byto opracowanie we wlasnym zakresie metod real time RT-
PCR i ddPCR, ktore wstepnie zwalidowano i okreslono ich przydatno$¢ do czutej i specyficznej



detekcji adenowirusdow, ktorych prewalencja w grupie badanej i kontrolnej wynosita
odpowiednio 101 11%, a réznica nie byla istotna statystycznie.

5. Lukaszuk 9. Dziewulska D., Khalifeh K., Custer J.M., Krabergér S., Varsani
A., Stenzel T.: Known and novel parvoviruses identified in domestic pigeons. BMC
Veterinary Research, 2025, 21:47

Parwowirusy to najmniejsze z analizowanych w ramach niniejszej pracy doktorskiej
wirusow. Srednica ich kapsydu to 23-28 nm, a dtugo$¢ jednoniciowego DNA rzadko przekracza
5000 nukleotydow. Awiopatolog kojarzy te drobnoustroje przede wszystkim
z rozpowszechniong u gesi choroba Derzsy’ego, natomiast parwowirusy u golebi stanowig
temat bardzo stabo poznany. Podobnie jak w przypadku megriwirusow, nieoczekiwanym
wynikiem bylo stwierdzenie przy uzyciu metody real time PCR, ze obecnos$¢ parwowirusow
w asymptomatycznej grupie kontrolnej byta zauwazalnie wyzsza niz w grupie ptakow
z biegunka, a cho¢ wyniki nie byly statystycznie istotne, to warto$¢ p=0,0542 byta tylko troche
wyzsza od przyjetego poziomu istotnosci a=0,05. Mozliwe wyjasnienia dla uzyskania tak
paradoksalnych wynikéw podane sg zarowno w publikacji jak i w monografii na stronie 46,
jednak nasuwa mi si¢ konkluzja, rownie paradoksalna jak sam wynik, ze dzi§ o roli
parwowiruséw w wywolywaniu patologicznych stanéw u golebi wiemy jeszcze mniej niz
wczesniej. Pokazuje to, ze proces poznawania zjawisk biologicznych jest czgsto bardziej
ztozony, niz si¢ wydaje, i wymaga dalszej, poglebionej eksploracji. Z kolei badania
metagenomowe dostarczyly i w tym przypadku ciekawych i oryginalnych wynikéow, gdyz
umozliwily zlozenie dwoch kompletnych pod wzgledem sekwencji kodujacych genomoéw
parwowiruséw golebi — jeden reprezentujacy znany gatunek Aveparvovirus columbid 1 oraz
drugi, nalezacy do nowego gatunku, ktéry wstepnie okreslono jako parwowirus gotebi 2.

6. Lukaszuk E., Dziewulska D., Varsani A., Stenzel T.: Coronaviruses in diarrheic
pigeons and the first determination of the complete genome of a new pigeon
gammacoronavirus. Scientific Reports, 2025, 15(1):19108.

Ostatnia publikacja w cyklu dotyczy koronawirusow, ktore jako jedyne z catego panelu
analizowanych patogenéw znane sg nawet laikom. Koronawirusy ptakow rdznig sie jednak dos¢
istotnie od wystepujacego u ludzi betakoronawirusa SARS-Cov-2 i nalezg do odrebnych grup,
okreslanych jako gamma- i deltakoronawirusy. Ich rola w wywolywaniu chordéb nie zostata
dotad u golebi jednoznacznie potwierdzona. Badania podjete przez Doktorantke i wsp. byly
w pewnym sensie kontynuacjg jej wczesniejszych badan, gdyz warto podkresli¢, ze nie
wchodzaca w sklad ocenianego cyklu publikacja f.ukaszuk i wsp. Occurrence and Phylogenetic
Analysis of Avian Coronaviruses in Domestic Pigeons (Columba livia domestica) in Poland
between 2016 and 2020, wykazala obecno$¢ gammakoronawiruséw u ok. 25% badanych golebi
pocztowych. Publikacja stanowigca czgé¢ cyklu opierata si¢ na analogicznym schemacie
doswiadczalnym jak poprzednie. Jej gldéwnym oryginalnym osiggnieciem jest zidentyfikowanie
kompletnej sekwencji genomowe] gammakoronawirusa, ktéry na podstawie analiz
filogenetycznych i przyjetych kryteriow zostanie najprawdopodobniej zaklasyfikowany
do nowego gatunku rodzaju Gammacoronavirus. Co warte podkreslenia po raz kolejny,
do oceny wystepowania materiatlu genetycznego koronawirusa Doktorantka wykorzystala



metody molekularne, w ktorych startery i sonda zostaly zaprojektowane we wlasnym zakresie,
a metoda zostala wstepnie zwalidowana. Podobnie jak w przypadku wigkszosci omowionych
wezesniej wiruséw, nie udato sie znalezé dowodow na korelacje. migdzy obecnoscig -
docelowego patogenu a wystepowaniem objawow enteropatii, gdyz réznica w prewalencji
miedzy grupg badang i kontrolng, wynoszgca odpowiednio 12,2% i 11,1%, nie byla
statystycznie istotna.

Dokonujgc konficowej oceny przedstawionej do recenzji rozprawy doktorskiej
w odniesieniu do trzech podstawowych wymagan ustawowych stawianych kandydatom
ubiegajgcym si¢ o nadanie stopnia doktora, stwierdzam, ze lek. wet. Ewa Lukaszuk spelnia
wszystkie te kryteria.

Po pierwsze, rozprawa doktorska potwierdza posiadanie przez Doktorantke rozleglej
wiedzy teoretycznej z zakresu nauk weterynaryjnych. Autorka wykazala si¢ bardzo dobra
orientacjg w tematyce chordb golebi, ze szczegdlnym uwzglednieniem enteropatii, zar6wno
w ujeciu klinicznym, jak i wirusologiczno-molekularnym. Na szczegélne podkreslenie
zastuguje ten drugi aspekt, gdyz badania, w ktérych analizie poddaje si¢ wirusy nalezace az do
szesciu roznych rodzin, nalezg do rzadkosci i wymagaja gruntownej wiedzy teoretycznej
z zakresu budowy genomu wirusowego oraz struktury i funkcji bialek wirusowych.

Po drugie, rozprawa dowodzi, ze Doktorantka posiada umieje¢tno$¢ samodzielnego
prowadzenia pracy naukowej na wszystkich etapach procesu badawczego:

a) problem badawczy zostat precyzyjnie zidentyfikowany na podstawie wnikliwego
przegladu aktualnej literatury przedmiotu i jego oryginalno$é nie budzi watpliwosci;

b) zostata precyzyjnie sformutowana hipoteza badawcza, a nastepnie wyznaczone dwa
jasno okreslone cele pracy;

¢) badania zaplanowano w sposob spojny i logiczny, a zastosowana metodologia opiera
si¢ na najnowoczesniejszych aktualnie dostepnych narzedziach naukowych;

d) analiza danych zostata przeprowadzona rzetelnie i poprawnie, z wykorzystaniem
metod statystycznych

e) wyciggniete wnioski sg prawidtowe i wynikajg bezposrednio z uzyskanych danych;

f) wyniki badan zostaty opublikowane w recenzowanych czasopismach naukowych
o zasiegu miedzynarodowym, znajdujgcych sie¢ na liscie JCR.

Po trzecie, rozprawa doktorska p. lek. wet. Ewy Lukaszuk stanowi oryginalne i twdrcze
rozwigzanie istotnego problemu naukowego. Skala nowatorskich wynikéw jest tak duza,
ze nawet opracowanie nowych metod molekularnej detekcji oraz ocena wystepowania wirusow
— ktére samo w sobie mogloby stanowié, i nierzadko stanowi, pelnowartosciowy temat
dysertacji doktorskich — tu schodzi na dalszy plan, ust¢pujgc miejsca najwazniejszym
odkryciom, do ktérych nalezy identyfikacja kilku wiruséw prawdopodobnie reprezentujacych
nowe gatunki oraz pierwsze w Swiecie opisanie zjawiska rekombinacji u pikornawiruséw
ptakdéw. Rezultaty tej rangi wykraczaja poza standardowe ramy prac doktorskich, sytuujac
rozprawe¢ w gronie szczegoOlnie wartosciowych opracowan naukowych, w istotny sposob



poszerzajacych wiedze w dziedzinie wirusologii golebi i otwierajgcych nowe perspektywy
badawcze.

Na zakoficzenie chciatbym odnotowaé jedna uwage, ktéra nie podwaza mojej bardzo
wysokiej oceny pracy, jednocze$nie sugerujgc rozwigzania, z ktérych — mam nadzieje —
Doktorantka kiedy$ skorzysta. Sze$¢ publikacji to dorobek, ktdry robi wrazenie, jednak nalezy
obiektywnie stwierdzi¢, ze laczy je wspdlny material wyjsciowy do badan i bardzo zblizona
metodologia badawcza. Faktyczng zmienng stanowi jedynie badany wirus i specyficzne dla
niego parametry opracowywanych metod diagnostycznych. Potraktowanie kazdego z tych
wirusow jako obiektu odrebnej publikacji, cho¢ w mojej ocenie nie jest niewtasciwe, to jednak
w odniesieniu do enteropatii w wigkszos$ci przypadkéw nieuchronnie musiato prowadzi¢ do
dos¢ oczywistego wniosku o braku zwigzku przyczynowo-skutkowego migdzy zakazeniem
danym wirusem, a stanem klinicznym ptakéw. Zabraklo mi zatem bardziej holistycznego
podejscia polegajacego na swoistym ,.spieciu klamrg” uzyskanych wynikéw i kompleksowej
analizie statystycznej przy uzyciu analizy regresji logistycznej. Zamieszczona w autoreferacie
tabela podsumowujaca odsetek stad w ktérych odnotowywano okreslong liczbe badanych
wiruséw stanowi punkt wyjscia i wskazuje shuszny kierunek. Pragne podkresli¢, ze tego rodzaju
analizy, oparte na wysokiej jakosci danych jakimi dysponuje Doktorantka, mogg by¢ w
przysztosci niezwykle cennym dla nauki i praktyki weterynaryjnej epilogiem do ocenianego
cyklu publikacji. Uwaga ta nie podwaza wartosci ani skali przedsiewzigcia, ale dla pelnej
rzetelnosci recenzji chciatbym jg odnotowac.

Zgodnie z jednoznaczng wytyczng Przewodniczacego Rady Naukowej Dyscypliny
Weterynaria, przedmiotem recenzji jest cykl publikacji, a nie sam autoreferat. Mam jednak do
tej czesci kilka uwag jezykowych o charakterze uzupelniajgcym. Nie uwzgledniam ich
w koncowej ocenie, lecz z obowigzku recenzenta uwazam za stosowne o nich wspomnie¢:

- ,wykrywanie materialu genetycznego i jego zliczanie” — lepszym sformutowaniem
byltoby ,.i jego analiza ilosciowa”

- terminy ,,zawrotne ceny”, ,,zawrotne tempo ewolucji” czy ,,swoisty bdj o zdrowie ludzi
i zwierzat” sg nacechowane emocjonalnie i charakterystyczne bardziej dla tekstéw literackich
czy prasowych niz publikacji naukowych

- ,.instynkt powrotnolotny” zastgpitbym ,,instynktem powrotu do golebnika” albo po
prostu ,,instynktem powrotu”

Whiosek koncowy

Podsumowujgc, przedstawiona do recenzji rozprawa doktorska stanowi oryginalne
rozwigzanie problemu naukowego, potwierdza ogélng wiedze teoretyczng Doktorantki
w dyscyplinie Weterynaria oraz jej umiejetno$é samodzielnego prowadzenia pracy naukowej,
a tym samym spelnia wymogi art. 187 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie
wyzszym 1 nauce (Dz. U. z 2024 r. poz. 1571). Przedkladam zatem Radzie Naukowej
Dyscypliny Weterynaria Uniwersytetu Warminsko-Mazurskiego w Olsztynie wniosek
o dopuszczenie lek. wet. Ewy Lukaszuk do dalszych etapéw postepowania w sprawie nadania



stopnia naukowego doktora. Jednoczesnie, ze wzgledu na wysoka warto$¢ merytoryczng
przedstawionych osiggni¢é, obejmujgcych przede wszystkim odkrycie nowych gatunkow
wirusé6w z rodzin Astroviridae, Coronaviridae, Adenoviridae i Parvoviridae, pierwszy opis
zjawiska rekombinacji u pikornawirusow ptakow oraz opracowanie metod diagnostyki
molekularnej enteropatii u golebi, rekomenduj¢ uhonorowanie Autorki rozprawy doktorskiej
stosowng nagroda.

Putawy, 2025-08-27 dr hab. Krzysztof Smietanka, prof. instytutu



