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Recenzja wniosku habilitacyjnego Pani doktor Katarzyny Krawczyk

Pani doktor Katarzyna Krawczyk uzyskata w roku 2014 tytut doktora nauk biologicznych
nadany przez Wydzial Biologii i Biotechnologii Uniwersytetu Warminsko-Mazurskiego w Olsztynie,
z ktorym zwigzana jest przez caly czas od ukonczonych tamze w 2008 studidéw magisterskich.
Obecnie Kandydatka ubiega si¢ o uzyskanie stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk
Scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne. Postepowanie habilitacyjne prowadzone
jest przez Uniwersytet Warminsko-Mazurski. Pani dr Katarzyna Krawczyk przedstawita kompletny
wniosek habilitacyjny wraz z wymaganymi zatgcznikami. Wérdd osiggnie¢ naukowych, zgodnie z
art. 219 ust. 1 pkt. 2 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. - Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (tekst
jednolity, Dz. U. z 2024 r. poz. 1571 ze zm.), zwanej dalej Ustawa, wyodrebniony zostal na
pierwszym miejscu cykl publikacji, zatytulowany ,,Systematyka i zroznicowanie ewolucyjne ostnic
(Poaceae: Stipa) w $wietle analiz genomow plastydowych, mitochondrialnych i1 jadrowych”,
spetniajacy warunki formalne wskazane w Ustawie. Na podstawie powyzszego stwierdzam, ze
whniosek jest przygotowany poprawnie pod wzgledem formalnym.

Ponadto, na drugim miejscu wyodrgbniony zostat cykl publikacji zatytutowany ,,Poréwnawcza
analiza ewolucji 1 reorganizacji genomoéw organellowych rodzaju Ribes oraz charakterystyka
transferow plastydowo-mitochondrialnych”, co pozwala na stwierdzenie, ze Kandydatka spetnia

wskazany w Ustawie wymog posiadania wigcej niz jednego osiggnigcia naukowego.
Ocena osiagniecia naukowego, o ktorym mowa w art. 219 ust. 1 pkt. 2 Ustawy

Jako osiaggniecie naukowe, Pani dr Katarzyna Krawczyk przedstawita wyniki badan
opublikowanych w cyklu pieciu artykutow, ktore ukazaty si¢ w migdzynarodowych czasopismach
naukowych stosujacych regule peer review 1 znajdujacych si¢ w stosowanych w ewaluacji nauki
indeksach. Sg w$rod nich czasopisma w formule Open Access 1 tradycyjne, nalezy jednak podkreslié,
ze s to wydawnictwa o dobrej renomie i nie ma wsrdd nich takich, ktére zwyczajowo uznaje si¢ za

tzw. ,,czasopisma drapiezne”.
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Kandydatka nadata temu osiggnigciu tytut ,,Systematyka i1 zréznicowanie ewolucyjne ostnic
(Poaceae: Stipa) w $wietle analiz genomow plastydowych, mitochondrialnych i jadrowych”, ktory
trafnie oddaje istote opisanych w zaliczonych do niego publikacjach badan. Wigkszo$¢ opisanych w
tych artykutach badan dotyczy zastosowania metod filogenetyki i filogenomiki w systematyce traw
zaliczanych do ostnic, pojawiajg si¢ tez jednak (w publikacji nr 1.3) bardzo interesujace watki
dotyczace ksztaltowania przez dobor naturalny sekwencji genomoéw plastydowych u roznych
przedstawicieli tego rodzaju. Badania wykraczaja zatem poza typowa systematyke botaniczng i
rzeczywiscie podejmuja tez zagadnienia z zakresu ewolucji molekularne;.

Na samym wstepie warto zaznaczy¢, ze we wszystkich tych publikacjach wiodacy udziat
Habilitantki nie podlega zadnej watpliwosci — jest w nich pierwsza i1 korespondujaca autorka,
szczegotowo przedstawita swoj wklad w powstanie kazdej z nich w zalaczonym autoreferacie, a
dodatkowe potwierdzenie mozna znalez¢é w o$wiadczeniach pozostatych wspotautorow. We
wszystkich publikacjach dr Katarzyna Krawczyk opracowywata lub wspottworzylta koncepcje badan,
prowadzita (w calosci lub w czgsci) badania laboratoryjne, a takze uczestniczyla w analizach
obliczeniowych i byta gtowna autorka manuskryptu. Mozna zatem stwierdzi¢, ze opracowanie
wydzielonego zagadnienia jest indywidualnym wkiadem Kandydatki, a zatem spelniony zostat
warunek zapisany w art. 219 ust. 2 Ustawy.

Punktem wyjscia dla stanowigcych osiagnigcie badan byly wyzwania i kontrowersje zwigzane
z systematyka ostnic. Tradycyjna klasyfikacja gatunkoéw oparta na cechach morfologicznych okazata
si¢ trudna do pogodzenia z uzyskiwanymi w duzej czesci dzigki danym genetycznym informacjami
o ewolucji tej grupy. Trudnosci w pogodzeniu klasycznej taksonomii, opartej na si¢gajacej czasow
Linneusza tradycji, ktorej czesScig bylo przekonanie o niezmienno$ci gatunkoéw, ze ztozonosScia
procesow ewolucyjnych, obejmujacych takie zjawiska jak poliploidyzacje, hybrydyzacje i ewolucja
retikularna sg problemem powszechnym 1 dotykajacym wigkszosci jednostek systematycznych.
Badania Kandydatki maja zatem charakter wykraczajacy poza waska specjalizacj¢ zwigzang z
taksonomig jednego konkretnego rodzaju traw.

W przypadku badanych przez dr Katarzyng Krawczyk ostnic okazalo si¢ tez, ze
niewystarczajace sa powszechnie do niedawna stosowane metody filogenetyki molekularnej
opierajace si¢ na wykorzystaniu pojedynczych sekwencji markerowych, takich jak obszary ITS.
Badania Kandydatki skupity si¢ zatem na poszukiwaniu wiasciwych narzedzi do badania filogenezy
ostnic z wykorzystaniem technik genomiki, opartych na sekwencjonowaniu nowej generacji (NGS),
w tym na metodach dajacych dlugie odczyty. Warto tu podkresli¢, ze w omawianym osiagni¢ciu
naukowym, dr Katarzyna Krawczyk biegle postuzyla si¢ zar6wno metodami laboratoryjnymi, jak i
bioinformatycznymi narzedziami niezb¢dnymi do analizy uzyskanych danych. Metody te wykraczaja
poza standardowe potoki obliczeniowe stosowane w obréobce danych NGS i1 obejmujg tez

zaawansowane analizy inferencji filogenetycznej oraz modelowanie ewolucji sekwencji kodujacych.
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Zgodnie z oczekiwaniami, zastosowanie kompleksowego filogenomicznego podejs$cia
przyniosto znaczace postgpy w badaniach nad systematyka i ewolucja ostnic. Jednym z takich
nowatorskich pomystow byto zastosowanie sekwencji lezacych pomiedzy obszarami kodujacymi
glowna jednostke transkrypcyjng prekursora jadrowego rRNA (IGS), opisane w publikacji 1.1.
Obszary te, zawierajace obok zachowawczych motywow regulatorowych takze liczne bardzo
zmienne elementy powtarzalne, wykazuja zmienno$¢ pozwalajaca lepiej okreslaé przynaleznosé
gatunkowg i relacje ewolucyjne ostnic, niz zwyczajowo stosowane markery ITS.

Podobna idea — rozszerzenia repertuaru sekwencji wykorzystywanych w analizach
filogenetycznych o dalsze obszary genomoéw — przyswiecata takze kolejnej pracy (1.2), w ktorej
wykorzystano kompletne sekwencje genoméw plastydowych. Tu okazalo si¢, ze cho¢ zaden
znajdujacy si¢ w tych genomach marker pojedynczo nie wystarcza do rozstrzygnigcia pozycji
systematycznej przedstawicieli rodzaju Stipa, zastosowanie calego genomu, zgodnie z paradygmatem
filogenomicznym, daje o wiele wyzsza skuteczno$¢. Okazalo si¢ jednak, ze nawet zastosowanie
catego genomu plastydowego nie daje gwarancji rozrdznienia wszystkich badanych taksonow ostnic,
gdyz genomy plastydowe u tych roslin cechujg si¢ wyjatkowo niskg zmiennos$cia sekwencyjng, co
samo w sobie jest bardzo interesujacym odkryciem, gdyz tak znaczng zachowawczo$¢ tych genomow
stwierdzano dotychczas tylko u bardzo nielicznych grup roslin. Watek badania genomow
plastydowych traw byt kontynuowany w kolejnej analizie filogenomicznej (opisanej w publikacji
1.4), w ktorej rozszerzono zbior danych o sekwencje pochodzace z innych rodzajow klasyfikowanych
w rzedzie Poales. Badania te wykazaly, ze niskie zréznicowanie sekwencyjne genomow
plastydowych jest cecha wtasciwa nie tylko ostnic, ale tez innych rodzajéw z tego rzedu.

Badania genomow plastydowych ostnic zostaly rozszerzone w niezwykle interesujacym
kierunku w analizach opisanych w pracy 1.3, gdzie na podstawie zgromadzonych danych
genomowych (wtasnych i1 pozyskanych z baz danych) wykorzystujac réznorodne modele ewolucji
sekwencji przesledzono dziatanie doboru naturalnego na rdézne geny zawarte w genomie
plastydowym. To w tej pracy z catego cyklu w najwigkszym stopniu Habilitantka wychodzi poza
analizy czysto systematyczne i podejmuje si¢ odpowiedzi na podstawowe pytania dotyczace ewolucji
interesujacej ja grupy roslin. Sitg tej pracy jest powigzanie bioinformatycznej analizy presji
selekcyjnej na poszczegolne geny plastydowe u roznych przedstawicieli rodzaju Stipa z warunkami
srodowiskowymi, w ktorych wystepuja. Wyniki analiz wyraznie pokazuja, jak warunki
srodowiskowe, gltownie poprzez rézne wymagania zwigzane z asymilacja CO2 i fotosynteza,
ksztattuja ewolucje genomu plastydowego.

Po stwierdzeniu, ze r6znorodnos¢ sekwencji genomu plastydowego u ostnic nie wystarcza do
uzyskania w peli informatywnych danych do analiz filogenetycznych, Habilitantka skierowata
swojg uwage na genomy mitochondrialne. Ich analiza u roslin jest jednak zadaniem ambitnym i

trudnym technicznie — roslinne mitogenomy s3 stosunkowo duze, zawieraja liczne elementy
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repetytywne 1 podlegaja czgstym rearanzacjom strukturalnym. Wykorzystujac techniki NGS, w tym
dajace diugie odczyty, zespot Habilitantki odtworzyt kompletng sekwencje mtDNA niezbadanego
wczesniej pod tym katem przedstawiciela traw blisko spokrewnionych z rodzajem Stipa. Warto
podkresli¢, ze byta to pierwsza kompletna sekwencja mtDNA poznana w tej grupie roslin. Na jej
podstawie stworzono zestaw referencyjny do analiz filogenomicznych, ktérym poddano w sumie 49
taksonow. Okazato si¢, ze taka strategia daje bardzo dobre wyniki w badaniach nad systematyka traw,
co ma bardzo duze znaczenie dla wszystkich badaczy zainteresowanych tymi roslinami.

Na podstawie zaprezentowanych publikacji jest dla mnie jasne, ze prace dr Katarzyny
Krawczyk prezentuja odkrycia, ktére stanowig znaczny wkilad w rozwoj nauk biologicznych,
przyczyniajac si¢ nie tylko do postepoéw w pracach nad taksonomia traw, ale tez do lepszego
zrozumienia mechanizméw ewolucji tych roslin. Stwierdzam zatem, ze spelniajag one wymagania
zapisane w art. 219 ust. 1 pkt. 2 Ustawy i moga stanowi¢ podstawe do nadania dr Katarzynie
Krawczyk stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk $cistych i przyrodniczych w dyscyplinie

nauki biologiczne.
Ocena pozostalych osiagnie¢ naukowych

Poniewaz Ustawa wymaga posiadania przez kandydatow do stopnia doktora habilitowanego
wiecej niz jednego osiggnigcia naukowego, waznym jest stwierdzenie, czy poza omowionym
powyzej osiagnieciem Kandydatka ma jeszcze inne istotne dokonania naukowe. Na podstawie
dotaczonej do wniosku dokumentacji mogg stwierdzi¢, ze dr Katarzyna Krawczyk spetnia ten
warunek. Jej bogaty dorobek naukowy, z wylaczeniem 5 prac stanowigcych gléwne osiagniecie
naukowe, obejmuje w sumie 39 kolejnych artykuldw, z czego 30 opublikowanych po uzyskaniu
stopnia doktora (w latach 2014 — 2026), a takze wspolautorstwo 5 monografii i podrecznikow.
Sposrdéd nich Kandydatka wskazata 2 artykuty jako cykl stanowigcy drugie wyr6znione osiggnigcie
naukowe. Na wybor tych wlasnie prac z tak bogatego dorobku wptyw miato zapewne to, ze podobnie
jak w publikacjach przedstawiajacych gléwne osiagniecie naukowe, dr Katarzyna Krawczyk
wystepuje w nich w roli autorki korespondencyjnej, a jej udziat obejmowat opracowanie koncepcji
badan i redakcje manuskryptow, jest wigc w znacznym stopniu jej indywidualnym wktadem.

Osiagniecie to, podobnie jak znaczaca cz¢s$¢ pierwszego, zwigzane jest z badaniem
kompletnych sekwencji genoméw organellarnych u ro$lin, w tym przypadku z rodzaju Ribes
(porzeczka). Tym razem, obok klasycznych analiz odtwarzajacych relacje filogenetyczne, duzy
nacisk potozony zostal na opis ewolucji badanych genoméw, ze szczegdlnym uwzglednieniem
zmiennej czesto$ci mutacji, preferencji kodonowej, a takze, co niezwykle interesujagce — proceséw
transferu genéw pomigdzy genomami mitochondriow i plastydow, ktore sa charakterystycznym
aspektem ewolucji genomoéw roslinnych. Podobnie jak poprzednio, wykorzystano tu réznorodne
techniki NGS. W drugiej z wyrdznionych publikacji opisano opracowane pod kierunkiem Kandydatki

narzgdzie bioinformatyczne do detekcji transferow pomiedzy genomem mitochondrialnym i
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plastydowym. Taka synergia pomigdzy badaniami laboratoryjnymi a bioinformatyka jest
charakterystyczna dla biologii ewolucyjnej na aktualnym $wiatowym poziomie i jest mocng strong
badan dr Katarzyny Krawczyk.

Obok dwoch wyroznionych osiggnie¢, w dorobku dr Katarzyny Krawczyk znalez¢é mozna
zaréwno klasyczne prace z dziedziny systematyki, anatomii i ekologii roslin, jak i liczne dalsze
przyktady zastosowania filogenetyki molekularnej i filogenomiki z wykorzystaniem genomow
organellarnych do badan nad systematyka i ewolucjg réznych grup roslin, w tym mszakow.
Szczegolnie interesujgce wydaty mi si¢ tu pionierskie prace nad genomika watrobowcow, a zwlaszcza
zrealizowane we wspolpracy zagranicznej badanie opisujace mechanizmy determinacji pici u tej
grupy organizmow.

Zdobyte przez Kandydatke umiejetnosci w zakresie genomiki, filogenomiki i metagenomiki
zostaly tez przez nig wykorzystane w badaniach mikrobiologicznych, obejmujacych geny opornosci
w metagenomie Sciekow szpitalnych, diagnostyke patogennych grzybow z rodzaju Fusarium, a takze
interakcje wirusa SARS-CoV-2 z gospodarzem. Tak bogaty i réznorodny dorobek potwierdza tylko,
ze dr Katarzyna Krawczyk jest bardzo ceniong specjalistka w dziedzinie genomiki ewolucyjne;j.

Bedac goracym zwolennikiem zasad zapisanych w Deklaracji w sprawie oceny badan
naukowych z San Francisco (DORA), powstrzymam si¢ przed podsumowywaniem parametréw
takich jak IF czy punkty ministerialne dorobku Habilitantki, wspominajac jedynie, ze jej publikacje
byly cytowane w sumie ponad 430 razy, co potwierdza ich wktad w nauk¢ §wiatowg. Poza bardzo
bogatym dorobkiem publikacyjnym, Kandydatka prezentowala tez wyniki swoich badan na licznych
konferencjach naukowych. Wielokrotnie byla tez zapraszana do recenzowania manuskryptow w
uznanych mi¢dzynarodowych czasopismach naukowych.

Na podstawie powyzszego stwierdzam, ze przestanki do nadania dr Katarzynie Krawczyk
stopnia doktora habilitowanego, okreslone w art. 219 ust. 1. pkt 2 Ustawy, zostaly spetnione.
Osiagnigcia naukowe Habilitantki sg bardzo liczne i wnosza znaczacy wktad w genomike ewolucyjng

roslin.

Opinia o0 wykazywaniu si¢ przez Habilitantke istotna aktywnoscia naukowa realizowana w

wiecej niz jednej uczelni lub instytucji naukowej

W art. 219 ust. 1 pkt.3 Ustawa naktada na kandydatow do stopnia doktora habilitowanego
obowigzek wykazania si¢ istotng aktywnoscig naukowa realizowang w wiecej niz jednej uczelni lub
instytucji naukowej, w szczegdlnos$ci zagranicznej. Wiele badaczek i badaczy wypeinia ten
obowigzek odbywajac wielomiesigczne staze naukowe w instytucjach innych niz macierzysta. Taka
droga nie zawsze jednak jest mozliwa, gdyz czesto wigze si¢ to ze znacznymi kosztami dla zycia
prywatnego 1 rodzinnego, nie wyczerpuje ona tez mozliwosci wykazania §wiatowego zasiegu

aktywno$ci naukowej ocenianej osoby.



Dr Katarzyna Krawczyk odbyla trzy krotkie staze naukowe poza Wydziatem Biologii i
Biotechnologii Uniwersytetu Warminsko-Mazurskiego, w tym trwajacy 13 dni pobyt w
zagranicznym laboratorium w Finlandii. Na tym nie konczg si¢ jednak przestanki wskazujace, ze
wykazata si¢ aktywnos$cig naukowa realizowana w wiecej niz jednej uczelni lub instytucji naukowe;.
Wiele prowadzonych przez nig projektow naukowych, wiaczajac w to badania przedstawione jako
gléwne osiggnigcie naukowe w ocenianym wniosku, byto prowadzonych we wspotpracy z badaczami
z innych instytucji. Wspomniane osiggni¢cie naukowe (we wniosku opisane jako nr 1) bylo projektem
realizowanym we wspotpracy z zespotem z Uniwersytetu Jagiellonskiego kierowanym przez prof. dr
hab. Marcina Nowisa, ktory byt kierownikiem projektow NCN, w ramach ktorych badania te zostaty
przeprowadzone. Podobny charakter mialo tez wiele innych prac Kandydatki. Na szczegodlne
wyroznienie zashuguje tu wspomniane juz odkrycie mechanizméw determinacji ptci u watrobowcow,
ktére zostato dokonane we wspolpracy z zespotem prof. Johna L. Bowmana z Monash University w
Melbourne w Australii.

W mojej opinii dziatania te stanowiag niewatpliwie istotng aktywno$¢ naukowa realizowang w
wiecej niz jednej uczelni lub instytucji naukowej, w tym w zagranicznej, spetniajac tym samym
wymog zapisany w art. 219 ust. 1 pkt. 3 Ustawy. We wspolczesnej nauce, zwlaszcza takiej jak
genomika, Scista wspotpraca migdzy réznymi instytucjami jest mozliwa bez fizycznej obecnosci

badaczki w innej placéwce.
Opinia o dzialalnosci organizacyjnej, dydaktycznej i popularyzatorskiej Habilitantki

Mimo iz Ustawa nie naklada na recenzenta wniosku habilitacyjnego obowigzku oceny
dzialalnosci organizacyjnej, dydaktycznej i popularyzatorskiej osoby ubiegajacej si¢ o stopien
doktora habilitowanego, pozwole sobie zgodnie z tradycja podsumowaé moja opini¢ na ten temat.
Kandydatka uczestniczyta w czterech projektach badawczych w roli wykonawcy, z czego dwa
realizowane byty poza UWM. W roli kierownika wystgpita jedynie w projekcie Preludium podczas
studiow doktoranckich. To, ze po uzyskaniu stopnia doktora badaczka o tak dobrym dorobku i
ciekawej tematyce nie uzyskata samodzielnego finansowania badan nie jest w zadnym razie zarzutem
wobec Kandydatki, a raczej §wiadectwem niedostatkow stanu finansowania nauki w kraju.

Dziatalno$¢ organizacyjna dr Katarzyny Krawczyk jest bardzo bogata i obejmuje tez znaczace
stanowiska w organizacjach naukowych. Jak przystalo na pracowniczke naukowo-dydaktyczng
uniwersytetu, dr Katarzyna Krawczyk ma tez bogaty dorobek dydaktyczny, w ktérym na podkreslenie
zashuguje promotorstwo i promotorstwo pomocnicze prac dyplomowych na réznych poziomach
nauczania. Cieszy mnie tez to, ze tak aktywna naukowo badaczka znajduje czas na popularyzacje
nauki, a jej dorobek w tym zakresie jest naprawde znaczny.

Podsumowujac te, niepodlegajace wedlug Ustawy ocenie recenzenta, aspekty dzialalnosci,
potwierdzaja one obraz badaczki bardzo aktywnej w roéznych aspektach dzialalnosci naukowej i

dydaktycznej, cenionej w srodowisku krajowym i miedzynarodowym za kompetencje i osiggnigcia.
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Whiosek koncowy

Na podstawie przedstawionej wyzej analizy moge stwierdzi¢, ze osiggnigcia naukowe dr
Katarzyny Krawczyk odpowiadaja wymaganiom okreslonym w art. 219 ust. 1 pkt 2 i 3 ustawy z dnia
20 lipca 2018 r. - Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (tekst jednolity, Dz. U. z 2024 r. poz. 1571
ze zm.) jako warunki konieczne do uzyskania stopnia doktora habilitowanego. W zwigzku z tym,
jednoznacznie popieram wniosek Habilitantki o nadanie jej stopnia doktora habilitowanego w

dziedzinie nauk $cistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne.

prof. dr hab. Pawet Golik
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