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Ocena osiggni¢é naukowych oraz istotnej aktywnosci naukowej

dr. Piotra ANDROSIUKA
z Katedry Fizjologii, Genelyki i Biotechnologii Roslin, Wydziatu Biologii i Biotechnologii,

Uniwersytetu Warminisko-Mazurskiego w Olsztynie

ubiegajacego si¢ o nadanie stopnia doktora habilitowanego

w dziedzinie nauk $cislych i przyrodniczych, dyscyplinie nauki biologiczne

Oceng wykonatem w zwigzku z umowa z dnia 09.06.2023 1., podpisang z prof. dr hab. Iwong
Bogacka, Dziekanem Wydziatlu Biologii i Biotechnologii, Uniwersytetu Warmifisko-
Mazurskiego (UWM) w Olsztynie, w oparciu o uchwate Rady Naukowej Dyscypliny nauki

biologiczne z dnia 25.05.2023 r., na podstawie dostarczonych materialow:

1) autoreferatu przedstawiajacego opis kariery zawodowej, osiagnieé naukowych
oraz istotnej aktywnosci naukowej Habilitanta,

2) wykazu osiggnie¢ naukowych Habilitanta,

3) cyklu publikacji stanowiacych osiggniecie naukowe Habilitanta,

4) oswiadczen wspoétautoréw cyklu publikacji,

5) poswiadczonej kopii dyplomu stwierdzajgcego posiadanie stopnia doktora

oraz dokumentdw potwierdzajacych okreslone osiggniecia naukowe Habilitanta.

Materiaty przygotowano w jezyku polskim i angielskim. Wynika z nich, ze Habilitant nie
ubiegal si¢ uprzednio o nadanie stopnia doktora habilitowanego.

Oceng wykonatem w odniesieniu do przepisow zawartych w art. 219 ustawy z dnia 20
lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (tekst jedn. Dz.U. 2023 r. poz. 742 ze zm.).

I. Najwazniejsze fakty z zZyciorysu zawodowego Kandydata

Pan dr Piotr Androsiuk jest absolwentem Wydziatu Biologii, Uniwersytetu im. Adama
Mickiewicza (UAM) w Poznaniu, gdzie w 2003 r. uzyskat tytul zawodowy magistra biologii.
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Ponadto, w 2004 r. uzyskat tytut inzyniera ogrodnictwa na Wydziale Ogrodniczym, Akademii
Rolniczej im. Augusta Cieszkowskiego w Poznaniu (obecnie Uniwersytet Przyrodniczy
w Poznaniu). Pan dr Piotr Androsiuk obronit pracg doktorska pt. ,,Charakterystyka genetyczna
europejskich populacji sosny zwyczajnej (Pinus sylwestris L.) na podstawie cech
morfologicznych igiet i markeréw DNA”, wykonang pod kierunkiem prof. dr. hab. Lecha
Urbaniaka i uchwata Rady Wydziatu Biologii UAM w Poznaniu z dnia 21 maja 2008 r. uzyskat
stopient doktora nauk biologicznych w zakresie biologii-genetyki. Stwierdzam zatem, ze
spelniony zostal wymég, o ktérym mowa w art. 219 ust. 1 pkt. 1 ustawy z dnia 20 lipca
2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (tekst jedn. Dz.U. 2023 r. poz. 742 ze zm.).

Habilitant podaje, ze w okresie 07.2008-06.2011 pracowat jako asystent naukowo-
dydaktyczny, a w okresie 07.2011-11.2012 jako adiunkt naukowo-dydaktyczny w Katedrze
Genetyki na Wydziale Biologii i Biotechnologii UWM w Olsztynie. Od grudnia 2012 r. jest
natomiast ~adiunktem naukowo-dydaktycznym w Katedrze Fizjologii, Genetyki
i Biotechnologii Roslin tego Wydziahu.

II. Ocena osiagni¢¢ naukowych stanowigcych znaczny wklad w rozwéj dyscypliny,
o ktérych mowa w art. 219 ust. 1 pkt. 2 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie
wyzszym i nauce (tekst jedn. Dz.U. 2023 r. poz. 742 ze zm.).

1. Osiggnigcie naukowe zawarte w cyklu pieciu oryginalnych prac naukowych,
opublikowanych w latach 2015-2022, pod tytulem: ,,Zmienno§é genetyczna i ewolucja

molekularna wybranych przedstawicieli rodzaju Colobanthus”:
~ P1. Androsiuk P., Chwedorzewska K., Szandar K., Gielwanowska I. (2015). Genetic

variability of Colobanthus quitenis from King George Island (Antarctica). Polish Polar
Research 36:281-295.

P2. Koc J., Androsiuk P., Chwedorzewska K.J., Cuba-Diaz M., Gorecki R., Gietwanowska .,
(2018). Range-wide pattern of genetic of genetic variation in Colobanthus quitensis. Polar
Biology 41:2467.

P3. Androsiuk P., Jastrzebski JP., Paukszto L., Okorski A., Pszczotkowska A.,
Chwedorzewska K.J., Koc J., Gérecki R., Gietwanowska I. (2018). The complete chloroplast
genome of Colobanthus apetalus (Labill.) Druce: genome organization and comparison with
related species. PeerJ 6:¢4723.

P4. Androsiuk P., Jastrzgbski J.P., Paukszto L., Makowczenko K., Okorski A., Pszczotkowska
A. Chwedorzewska K.J., Gorecki R., Gietwanowska 1. (2020). Evolutionary dynamics of the

chloroplast genome sequences of six Colobanthus species. Scientific Reports 10:11522.



PS. Androsiuk P., Paukszto L., Jastrzebski J.P., Milarska S.E., Okorski A., Pszczétkowska A.
(2022). Molecular diversity and phylogeny reconstruction of genus Colobanthus

(Caryophyllaceae) based on mitochondrial gene sequences. Genes 13:1060.

Publikacje wchodzace w sktad cyklu sa wieloautorskie. W czterech pracach dr Piotr
Androsiuk jest pierwszym autorem (w trzech z nich jest réwniez autorem korespondencyjnym),
natomiast w jednej pracy jest drugim i korespondencyjnym autorem. Rola recenzenta
W postgpowaniu habilitacyjnym jest ocena indywidualnego wkiadu kandydata w powstanie
poszczegolnych prac (zgodnie z art. 219 ust. 2 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie
wyzszym i nauce (tekst jedn. Dz.U. 2023 r. poz. 742 ze zm.). Na podstawie analizy publikacji
i przedlozonych o$wiadczen wspolautorow uwazam, ze wklad dr. Piotra Androsiuka
w powstanie pracy P2 osiggnigcia naukowego byt istotny, a w przypadku prac PI, P3, P4i P5
— wiodacy. Jednak moim zdaniem, oswiadczenia wspélautoréw publikacji nie do korca sa
rzetelne, gdyz zawierajg opisy o duzym stopniu ogélnosci. W licznych przypadkach sa one na
tyle mato precyzyjne, ze mozna odnies¢ wrazenie dublowania si¢ niektérych ,,aktywnosci”
réznych badaczy. Dla przyktadu oswiadczenia trzech wspétautoréw publikacji P2 sprowadzaja
ichrolg do ,,udzialu w oméwieniu wynikéw”. Natomiast w przypadku publikacji 23 rola dwéch
wspotautoréw polegata ,,na wspétudziale w analizie bioinformatycznej danych, uczestniczeniu
W przygotowaniu rycin i tabel zamieszczonych w pracy oraz zaakceptowaniu ostatecznej wersji
pracy”, a rola trzech innych wspétautoréw polegata ,,na wspétudziale w czesci laboratoryjnej
badan (izolacja DNA, przygotowanie bibliotek do sekwencjonowania, sekwencjonowanie na
platformie MiSeq Illumina), konsultacji przy pisaniu manuskryptu oraz zaakceptowaniu
ostatecznej wersji pracy”. Przykladéw braku precyzji w przygotowaniu o$wiadczei mozna by
poda¢ znacznie wigcej, ale poprzestang na tych juz wymienionych. Dodam tylko, ze
deklarowany wklad procentowy poszczeg6lnych wspétautoréw nie do korica jest roéwnowazny
temu, co zostato podane w opisach oswiadczen. Nie odnosze si¢ wigc w swojej ocenie do tego
wkladu procentowego. Natomiast, dokonujgc oceny indywidualnego wkiadu Habilitanta
W powstanie poszczegblnych prac, uznalem ostatecznie, ze autor pierwszy i/lub
korespondencyjny to autor wiodacy lub co najmniej istotny. W przypadku wszystkich
przedstawionych publikacji dr Piotr Androsiuk brat udzial w opracowaniu koncepcji badan
i zaplanowaniu eksperymentéw, interpretacji danych genetycznych oraz w redagowaniu
pierwotnej i ostatecznej wersji manuskryptéw. Na uwage zashuguje wspétudziat Habilitanta
zardwno w pracach laboratoryjnych, jak i w analizach bioinformatycznych.

Sumaryczny wspétezynnik wpltywu (ang. impact factor, IF) czasopism, w ktérych
ukazaty si¢ prace, wynosi 13,417 (IF z roku opublikowania pracy; rekalkulacja recenzenta).
W moim odczuciu, s to czasopisma o sredniej randze w odniesieniu do dziedziny nauk $cistych

i przyrodniczych, dyscypliny nauki biologiczne, a mianowicie: Polish Polar Research
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(IF2015=1,182), Plant Biology (IF201s=2,002), PeerJ (IF2018=2,353), Scientific Reports
(IF2020=4,380) i Genes (IF2022=3,5). Biorac z kolei pod uwage pozycje czasopisma w rankingu
Journal Citation Reports dla odpowiedniej kategorii naukowej (w roku opublikowania pracy),
to czasopismo Polish Polar Research lokuje si¢ w Qs w trzech réznych kategoriach:
Geosciences, Multidisciplinary Sciences i Ecology; czasopismo Plant Biology w Q2 w kategorii
Biodiversity Conservation i w Qs w kategorii Ecology; czasopismo PeerJ w Q; w kategorii
Multidisciplinary Sciences; czasopismo Scientific Reports w Q1 w kategorii Multidisciplinary

Sciences oraz czasopismo Genes w Q2 w kategorii Genetics & Heredity.

Wszystkie publikacje wchodzgce w sktad osiagnigcia naukowego sa w duzym stopniu
tematycznie spéjne i w moim odczuciu obejmuja badania wazne z punktu widzenia nauk
scistych i przyrodniczych oraz dyscypliny nauki biologiczne, chociaz w zaprezentowanym
cyklu publikacji wyodrebni¢ mozna wyraznie dwie grupy prac. Pierwsza grupa obejmuje dwie
prace (PI i P2) i koncentruje si¢ na analizie zmiennosci genetycznej Colobanthus quitensis —
Jjednego z waznych gatunkoéw rodzaju Colobanthus. Druga grupa obejmuje natomiast trzy prace
(P3, P4 i P5), ktore dotyczg analizy zréznicowania genetycznego réwniez innych gatunkéw
tego rodzaju. W autoreferacie Habilitant przedstawil aktualny stan wiedzy w tematyce
prowadzonych badan. Ponadto, jasno sformulowal cele badan i wyodrebnit realizowane
zadania badawcze; scharakteryzowal uzyskane wyniki opisane w poszczegdlnych publikacjach
cyklu oraz przedstawit podsumowanie zaréwno dla kazdej z publikacji odrebnie, jak i réwniez,

co najwazniejsze, dla catego cyklu prac.

Tematyka badawcza zwigzana z analiza zmiennos$ci genetycznej zardwno C. quitensis,
jak i innych gatunkéw z rodzaju Colobanthus nie jest nowa. Badania takie prowadzone sa
rowniez w osrodkach zagranicznych, np. przez dr Marley Cuba-Diaz z Universidad de
Concepcion w Chile. Prowadzono je takze juz wczesniej w Katedrze Fizjologii, Genetyki
i Biotechnologii na Wydziale Biologii i Biotechnologii UWM w Olsztynie, na co wskazuja
m.in. publikacje ze wspdtautorstwem prof. dr hab. Ireny Gielwanowskiej. Prace Habilitanta
doskonale wpisujg si¢ w t¢ tematyke i w istotny sposob ja rozbudowuja, biorac pod uwage
zaréwno liczbg analizowanych populacji roslin oraz ich geograficzne rozmieszczenie, jak
i stosowane techniki badawcze (w tym analiz¢ markeréw inter-Primer Binding Site, iPBS,
bazujgcg na retrotranspozonach z grupy LTR). W tym aspekcie na uwage zastuguja réwniez
badania Habilitanta zwigzane z charakterystyka genomow chloroplastowych oraz analiza
wybranych genéw chloroplastowych i mitochondrialnych u gatunkéw rodzaju Colabanthus.
Bez watpienia badania takie byly mozliwe dzigki nawigzanej wspolpracy m.in. z dr hab.
Katarzyna Chwedorzewska (6wczesnie: Zaktad Biologii Antarktyki, IBB PAN; obecnie:
Katedra Botaniki, Instytut Biologii, SGGW), dr Marley Cuba-Diaz (Universidad de

Concepcidn, Chile) oraz z prof. dr hab. Agnieszka Pszczotkowska i dr. hab. Adamem Okorskim
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(Katedra Entomologii, Fitopatologii i Diagnostyki Molekularnej, Wydziat Rolnictwa
i Le$nictwa, UWM).

Colobanthus quitensis jest jedng z dwoch roslin kwiatowych, obok Deschampsia
antarctica Desv., uznawanych za gatunki rodzime dla Antarktyki. Gatunek ten jest czesto
traktowany jako gatunek modelowy w badaniu zdolnosci adaptacyjnych roslin do
funkcjonowania w niekorzystnych warunkach srodowiskowych, zwigzanych z wystepowaniem
m.in. niskich temperatur, oscylujacych temperatur, powodujgcych zamarzanie i rozmarzanie
gleby, silnych wiatr6w i silnego promieniowania UV. Cecha charakterystyczng dla Antarktyki
jest réwniez mozaikowato$¢ siedlisk. W pierwszej publikacji (P/) badano zmiennosé
genetyczna osmiu populacji tego gatunku wystgpujacych na Wyspie Kréla Jerzego (archipelag
Szetlandow Poludniowych) w réznych siedliskach, charakteryzujacych sie réznym
mikroklimatem i réznymi wiasciwosciami gleby. Po raz pierwszy w badaniach genetycznych
C. quitensis wykazano uzyteczno$¢ markeré6w iPBS. Analiza uwidocznita niskg zmienno$é
genetyczng w obrgbie gatunku, co Autorzy pracy wytlumaczyli jego biologig rozmnazania
(gatunek samopylny zdolny do rozmnazania wegetatywnego) oraz potencjalnym brakiem
wystarczajgcych barier geograficznych dla przeptywu genéw. Co ciekawe, najnizsze wartosci
oczekiwanej heterozygotycznosci obserwowano dla populacji C. quitensis rosnacych
w warunkach potencjalnie optymalnych dla wegetacji roélin, natomiast najwyzsze — dla
populacji narazonych na stosunkowo niekorzystne warunki srodowiskowe, tj. podloze ubogie
w biogeny, niedobdér wody i stres solny. Zdaniem Autoréw pracy zmienno$é genetyczna
populacji moze mie¢ swoje Zrédlo w rearanzacjach genoméw roslin wywolanych mobilizacja
ruchomych elementéw genetycznych w odpowiedzi na czynniki stresowe.

W drugiej publikacji (P2) analizowano zmienno$¢ genetyczna dziewieciu populacji
C. quitensis z obszaru Chile i Antarktyki Morskiej. Jak podkre$la Habilitant w autoreferacie,
zaréwno liczbe populacji tego gatunku badanych pod katem zmiennosci genetycznej, jak
i obszar wystgpowania tych populacji uzna¢ nalezy za najwigksze, jakie dotad opisano
w literaturze. W prowadzonych analizach po raz kolejny wykorzystano markery iPBS.

W trzeciej publikacji (P3) poznano i scharakteryzowano genom chloroplastowy
C. apetalus. Na uwagg zastuguje fakt, ze byt to dopiero drugi taki genom opisany dla gatunku
z rodzaju Colobanthus i 12 dla gatunku z rodziny Caryophyllaceae (gozdzikowate).
W publikacji dokonano réwniez analizy poréwnawczej sekwencji genomu chloroplastowego
C. apetalus i C. quitensis, ktéra ujawnila m.in. identyczny skiad i uklad genéw
chloroplastowych u obu gatunkéw. Na uwage w publikacji P3 zastuguje takze analiza
filogenetyczna wykonana dla C. apetalus, C. quitensis i 10 innych gatunkéw z rodziny
Caryophyllaceae (Silene conica, S. conoidea, S. noctiflora, S. latifolia, S. vulgaris, S. capitata,

S. chalcedonica, S. paradoxa, Agrostemma githago i Lychnis wilfordii), w oparciu o sekwencje
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genow chloroplastowych kodujgcych biatko. Analiza ta potwierdzita pozycje taksonomiczng
badanych gatunkoéw.

W czwartej publikacji (P4) poznano i scharakteryzowano genom chloroplastowy
szeSciu gatunkéw Colobanthus (C. acicularis, C. affinis, C. lycopodioides, C. nivicola,
C. pulvinatus i C. subulatus). Ponadto, wykonano analiz¢ filogenetyczng dla tych gatunkéw,
C. quitensis, C. apetalus oraz dla 22 innych gatunkéw z rodziny Caryophyllaceae w oparciu
o sekwencje 73 gendw chloroplastowych kodujgcych biatko. Analiza ta potwierdzita pozycje
taksonomiczng badanych gatunkéw w obrgbie rodziny Caryophyllaceae. Wykazano takze, ze
gatunki Colobanthus tworzg monofiletyczng grupe, w ktérej C. nivicola i C. pulvinatus,
C. apetalus i C. affinis oraz C. subulatus i C. quitensis tworzg trzy pary podobnych do siebie
gatunkdw, natomiast C. acicularis i C. Iycopodioides tworza pojedyncze galezie w obrebie

drzewa filogenetycznego.

W pigtej publikacji (P5) poznano i scharakteryzowano sekwencje 26 genéw
mitochondrialnych u o$miu gatunkéw rodzaju Colobanthus (C. affinis, C. apetalus,
C. curtisiae, C. lycopodioides, C. muscoides, C. nivicola, C. pulvinatus i C. quitensis) oraz
dokonano analizy pordwnawczej tych genéw w odniesieniu do badanych gatunkéw
Colobanthus w ujgciu powiagzan filogenetycznych istniejacych migdzy nimi oraz ich pozycji
w obrebie rzgdu Caryophyllales. Analizy filogenetyczne potwierdzity pozycje taksonomiczng
badanych gatunkow.

Analizy filogenetyczne prowadzone przez dr. Piotra Androsiuka i wspdtpracownikéw
w oparciu o sekwencje genéw chloroplastowych i mitochondrialnych wybranych gatunkéw
rodzaju Colobanthus (publikacje P3, P4 i P5) nie doprowadzily do rewizji obowiazujacej
pozycji taksonomicznej tych gatunkéw. Z drugiej strony jednak, analizy te pokazaly, ze
wykorzystane geny chloroplastowe i mitochondrialne moga by¢é w przysztosci wartosciowa
pula sekwencji DNA do badania/weryfikacji powigzan filogenetycznych pomiedzy innymi
gatunkami Colobanthus.

Za najwazniejsze elementy osiagnigcia naukowego dr. Piotra Androsiuka, o znacznym
wkiadzie w rozw¢j dyscypliny nauki biologiczne w przedstawionym cyklu pieciu prac,
uwazam:

e opisanie zmiennosci genetycznej stosunkowo licznych (8) populacji C. quitensis
w siedliskach charakteryzujacych si¢ r6znym mikroklimatem i réznymi wlasciwosciami
gleby na Wyspie Krdla Jerzego.

e opisanie zmienno$ci genetyczne] stosunkowo licznych (9) populacji C. gquitensis

z duzego obszaru Chile i Antarktyki Morskiej.



poznanie i charakterystyke sekwencji genoméw chloroplastowych C. apetalus,

C. acicularis, C. affinis, C. lycopodioides, C. nivicola, C. pulvinatus i C. subulatus.

poznanie i charakterystyke sekwencji 26 genéw mitochondrialnych u C. affinis,
C. apetalus, C. curtisiae, C. lycopodioides, C. muscoides, C. nivicola, C. pulvinatus

1 C. quitensis.

2. Inne osiggniecia naukowe

Tematyka prac badawczych prowadzonych przez dr. Piotra Androsiuka wynika w duzej mierze

zar6wno z krajowej, jak i migdzynarodowej wspolpracy Habilitanta. Wymiernym efektem tej

wspllpracy sg oryginalne publikacje i doniesienia konferencyjne. Do najwazniejszych

osiggni¢¢ naukowych Habilitanta, ktdre zostaly opublikowane w postaci 18 oryginalnych prac,

poza cyklem pigciu publikacji przedstawionych wczesniej, zaliczam:

(Prace sa cytowane zgodnie z zalgcznikiem ,, Wykaz osiggnigé naukowych albo artystycznych, stanowigcych

znaczny wktad w rozwdj okreslonej dyscypliny” punkt I1.2)

Opisanie zmiennosci morfologicznej, anatomicznej i genetycznej populacji naturalnych
i sztucznych Pinus sylwestris L. (Androsiuk i in. 2011a i b; Androsiuk i Urbaniak 2014).
Opisanie zmiennosci Pinus sylwestris L. m.in. z naturalnych stanowisk Puszczy Noteckiej,
Pienin i Tatr (Urbaniak i in. 2006; Androsiuk i Urbaniak 2006; Androsiuk i in. 2015a;
Urbaniak i in. 2018).

Charakterystyke genetyczng dziewieciu populacji nasiennych Picea abies (L) H. Kars
w potnocnej Szwecji (Androsiuk i in. 2013).

Opisanie zmiennosci genetycznej Poa annua L. i Deschampsia antarctica w obszarach
polarnych i subpolarnych (Wodkiewicz i in. 2018; Androsiuk i in. 2019; Androsiuk i in.
2021).

Opisanie zroznicowania genetycznego populacji Cerastium alpinum L. z Babiej Gory,
szwajcarskich Alp, masywu Nuoija w polnocnej Szwecji oraz Archipelagu Svalbard na
Morzu Arktycznym (Milarska i in. 2023).

Poznanie i charakterystyke sekwencji genomu mitochondrialnego u  grzybéw
patogenicznych Colletotrichum acutatum i Ilyonectria destructans (Pszczétkowska i in.
2020; Androsiuk i in. 2022a).

Okreslenie wplywu sktadu pozywki na (i) zmiennosé sekwencji DNA, wzdr metylacji DNA
oraz profil metaboliczny pszenzyta w trakcie regeneracji roslin w kulturach in vitro oraz
na (ii) wydajnos¢ procesu regeneracji (Orlowska i in. 2022a i b; Orfowska i in. 2023).
Scharakteryzowanie polimorfizmu wybranych gatunkéw rodzaju Avena w oparciu

o markery DNA i profil cukrow rozpuszczalnych w nasionach (Androsiuk i in. 2023).




W 10 cytowanych powyzej publikacjach Habilitant jest pierwszym autorem, w tym
w siedmiu z nich réwniez autorem korespondencyjnym; autorem korespondencyjnym jest takze
w pracach Pszczétkowska i in. (2020) oraz Milarska i in. (2023). Uwazam, ze wktad Habilitanta
w powstanie publikacji wymienionych przeze mnie w punkcie I1.2 byl istotny, a w niektérych

przypadkach wiodacy.

Stwierdzam, ze przedstawione osiagnigcia naukowe Pana dr. Piotra Androsiuka
(punkt IL.1 i I1.2) spelniajg kryteria ustawowe i stanowig znaczny wklad w rozwéj nauk

Scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne.

IIL. Ocena istotnej aktywnosci naukowej realizowanej w wiecej niz jednej uczelni lub
instytucji naukowej, w szczegélnosci zagranicznej (zgodnie z art. 219 ust. 1 pkt. 3 ustawy
z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (tekst jedn. Dz.U. 2023 r. poz. 742
ze zm.).

(Prace sa cytowane zgodnie z zalgcznikiem , Wykaz osiggnieé naukowych albo artystycznych, stanowigeych
znaczny wklad w rozwéj okreslonej dyscypliny” punkt I1.2)

Badania w ramach realizacji pracy licencjackiej (obrona w 2001 r.), magisterskiej (obrona
w 2003 r.) i doktorskiej (obrona w 2008 r.) dr Piotr Androsiuk prowadzit na Wydziale Biologii
UAM w Poznaniu. W trakcie pracy na UAM Habilitant realizowat dwa projekty — grant
promotorski finansowany przez MNiSW (,,Charakterystyka genetyczna europejskich populacji
sosny zwyczajnej (Pinus sylwestris L.) na podstawie cech morfologicznych igiet i markeréw
DNA”; 02.2006-02.2008), ktérego byl gtéwnym wykonawcg oraz grant Dziekana Wydziatu
Biologii UAM (,,Wykorzystanie markeréw molekularnych oraz cech morfologicznych
w analizie zmiennosci miedzypopulacyjnej sosny zwyczajnej (Pinus sylwestris L.); 10.2005-
09.2006), ktérego byt kierownikiem i gléwnym wykonawcg. Dr Piotr Androsiuk
zaangazowany byl réwniez w inne badania zwigzane z genetyka drzew lesnych, ktére byty
prowadzone przez zesp6l prof. dr. hab. Lecha Urbaniaka na Wydziale Biologii UAM. W trakcie
trwania studiéw doktoranckich Habilitant nawigzat wspolprace z prof. dr hab. Romanem
Zieliniskim, kierownikiem Katedry Genetyki na Wydziale Biologii UWM w Olsztynie i odby}
u Niego staz naukowy (09.2004-06.2005). W trakcie stazu dr Piotr Androsiuk byt
zaangazowany w realizacje projektu finansowanego przez Komisje Europejska: Marie Curie
fellowship for Transfer of Knowledge ,.Genomic Approaches for Crop Improvement”.
W wyniku dziatalno$ci naukowej Habilitanta zaréwno na Wydziale Biologii UAM, jak
i w zespole prof. dr. hab. R. Zielifiskiego powstato siedem oryginalnych publikacji — dwie przed
uzyskaniem przez dr. Piotra Androsiuka stopnia doktora ((Urbaniak i in. 2006; Androsiuk
i Urbaniak 2006) i pie¢ — po uzyskaniu tego stopnia (Androsiuk i in. 2011a i b; Androsiuk
i Urbaniak 2014; Androsiuk i in. 2015a; Urbaniak i in. 2018).




Dalsze etapy kariery zawodowej Habilitanta byly zwigzane z praca na UWM
w Olsztynie (od 07.2008). Efektem tej pracy sg miedzy innymi publikacje wchodzace w sklad
cyklu pieciu oryginalnych publikacji naukowych (punkt II.1) oraz wiekszo$é publikacji
stanowigcych pozostale osiggnigcia naukowe (punkt I1.2). W okresie 03.2010-04.2011 dr Piotr
Androsiuk odbyt staz (typu post-doc) w Department of Ecology and Environmental Sciences,
Umed University w Szwecji, w trakcie ktérego realizowat projekt ,,Genetic evaluation of the
Swedish spruce breeding populations” finansowany przez Swedish Association of Forest Tree
Breeding, the Bo Rydins Stiftelse, and Formas, Sweeden. Kierownikiem projektu byta Pani
docent Xiao-Ru Wang. Efektem stazu i wspolpracy jest jedna praca (Androsiuk i in. 2013),
opublikowana w Silvae Genetica, czasopi$mie o stosunkowo niskiej wartosci wspétczynnika
wplywu (IF2013=0,24). Z kolei w 2011 r. dr Piotr Androsiuk odbyt czterotygodniowy staz
w Wydziatlowej Pracowni Technik Biologii Molekularnej na Wydziale Biologii UAM
w Poznaniu pod kierunkiem dr hab. Mirostawy Dabert, prof. UAM. W trakcie stazu Habilitant
pracowal m.in. nad poszukiwaniem sekwencji mikrosatelitarnych w genomowym DNA; nie
podaje jednak efektow stazu w postaci doniesienia konferencyjnego lub publikacji. W okresie
12.2018-12.2019 Habilitant byt kierownikiem i wykonawcg pojedynczego dzialania
naukowego Miniatura 2 ,Zrdznicowanie genetyczne i ewolucja molekularna rodzaju
Colobanthus w oparciu o sekwencje genomu chloroplastowego”, finansowanego przez
Narodowe Centrum Nauki (NCN). Efektem realizacji tych badan jest jedna praca oryginalna
cyklu publikacji (Androsiuk i in. 2020). Jak dotad dr Piotr Androsiuk nie kierowal projektem
NCN. Przy czym nie jest jasne, czy nie skladal takich projektow, czy tez sktadat bez

powodzenia.

Po uzyskaniu stopnia doktora oprécz prac wchodzacych w sktad cyklu publikacii,

Habilitant opublikowal 20 prac w czasopismach posiadajacych IF oraz jedng prace
w czasopismie bez IF. W tym okresie byt réwniez wspétautorem 16 doniesien konferencyjnych,
w tym trzech w formie referatu, co uwazam za liczbe stosunkowo niewielkg, biorac pod uwage
15 lat pracy naukowej. Laczny IF czasopism, w ktorych publikowat dr Piotr Androsiuk, poza
cyklem publikacji, po uzyskaniu stopnia doktora wynosi 46,47 (rekalkulacja recenzenta). Przed

uzyskaniem stopnia doktora Habilitant opublikowat dwie prace w czasopismach bez IF. W tym

okresie byt rowniez wspolautorem dwoch rozdzialdéw w monografii naukowej oraz szesciu
doniesien konferencyjnych w formie prezentacji plakatowych. W recenzji nie odnosze sie¢ do
punktacji MNiSW/MEIN czasopism. Nalezy mie¢ na uwadze to, ze poszczegdlne publikacje
w okresie aktywnosci naukowej Habilitanta byty punktowane wedhug réznych list czasopism
punktowanych. Ponadto, w niektorych przypadkach, w listach tych zastosowano inng skale

punktows, a wiec w moim odczuciu, operowanie parametrem sumarycznej liczby punktow nie



daje rzetelnej informacji o wartosci naukowej czasopism, w ktérych publikowat dr Piotr

Androsiuk.

Laczny IF czasopism, w ktérych publikowat Habilitant w trakcie calej swojej kariery
naukowej wynosi 59,89 (rekalkulacja recenzenta). Na dzien 24.07.2023 r. (data wykonania
recenzji) tgczna liczba Jego cytowan (bez autocytowan), wedlug bazy Web of Science,
wynosita 134, a indeks Hirscha (H) — 8. Uwazam, biorac pod uwage staz pracy naukowej

Habilitanta, ze parametry te sg dobre.

Jako pracownik naukowo-dydaktyczny UWM w Olszynie dr Piotr Androsiuk wykazuje
aktywnos¢ dydaktyczng, ktorg stosunkowo szeroko opisat w autoreferacie. Jak dotad Habilitant
byl opiekunem o$miu prac licencjackich i trzech inzynierskich; recenzentem dwoéch prac
licencjackich, trzech inzynierskich i jednej magisterskiej. Pelnil funkcje promotora
pomocniczego mgr Justyny Dulskiej (obrona 09.2020), a od 12.2019 jest promotorem
pomocniczym mgr Sylwii Milarskiej. Na uwage zasluguje rowniez dziatalnosé
popularyzatorska Habilitanta, w tym Jego aktywny udziat w Olsztyriskich Dniach Nauki i Sztuki

oraz w Nocy Biologow.

Dr Piotr Androsiuk deklaruje czlonkostwo w Polskim Towarzystwie Botanicznym
(od 12.2015), Polskim Towarzystwie Genetycznym (od 02.2016) oraz w Komitecie Badan
Polarnych przy Prezydium Polskiej Akademii Nauk w kadencji 2023-2026. Habilitant deklaruje

rowniez wykonanie recenzji (53) dla czasopism naukowych.

Stwierdzam, ze dr Piotr Androsiuk wykazal si¢ istotng aktywno$cia naukowg

realizowang w wigcej niz jednej uczelni lub instytucji naukowej.

IV. Wniosek koncowy

Uwazam, ze Habilitant spelnia wymagania stawiane kandydatom ubiegajacym si¢ o nadanie
stopnia doktora habilitowanego, okreslone w art. 219 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo
o szkolnictwie wyzszym i nauce (tekst jedn. Dz.U. 2023 r. poz. 742 ze zm.). Popieram wniosek
o nadanie dr. Piotrowi Androsiukowi stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk

Scislych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne.

Poznan, 24 lipca 2023 r.
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